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Базы масс-спектров АИПСИН
Идентификаторы включают 9 постоянно обновляемых баз масс-спектров:

❑Химико-токсикологическая Базовая (ХтБ) – специализированная библиотека
УЗ Национальная антидопинговая лаборатория (более 200 спектров);

❑Химико-токсикологическая Литературная (ХтЛ) – более 900 спектров;

❑Химико-токсикологическая Дополнительная (ХтД) – порядка 1 500 спектров; 

❑Экспертно-криминалистическая Базовая (ЭкБ) – более 6 500 спектров;

❑Экспертно-криминалистическая Литературная (ЭкЛ) – более 2 500 спектров;

❑Экспертно-криминалистическая Дополнительная (ЭкД) – более 10 000 спектров;

❑Экспертно-криминалистическая Стероиды (ЭкС) – более 400 спектров;

❑Химико-токсикологическая Стероиды (ХтС) – специализированная библиотека УЗ Национальная антидопинговая 
лаборатория (насчитывает 80 спектров);

❑Вспомогательная (Вспом) – более 1 000 спектров.
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Примеры применения идентификатора 
АИПСИН для решения реальных задач
❑Идентификация «нативной формы» вещества в биообразцах без дериватизации пробы;

❑Идентификация «нативной формы» вещества в биообразцах с применением 
дериватизации пробы;

❑Идентификация «нативной формы» вещества в биообразцах с использованием 
спектральной деконволюции и расчета линейного индекса удерживания;

❑Идентификация метаболитов и пути формирования экспертного вывода.
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Примеры применения идентификатора 
АИПСИН для решения реальных задач
❑Идентификация «нативной формы» вещества в образцах без дериватизации;

❑Идентификация «нативной формы» вещества в образцах с применением дериватизации;

❑Идентификация «нативной формы» вещества в образцах с 
использованием спектральной деконволюции и расчета 
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Примеры применения идентификатора 
АИПСИН для решения реальных задач
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деконволюции и расчета линейного индекса удерживания;

❑Идентификация метаболитов и пути формирования 
экспертного вывода.



Идентификация метаболитов и формирование 
вывода в условиях дериватизации пробы



Преимущества хромато-масс-спектрального 
идентификатора АИПСИН
❑Русско-язычный интуитивно понятный интерфейс;

❑Поддержка всех существующих форматов данных (*.D, *.MS, *.qgd, *.raw,
*.msdx и т.д.);

❑Возможность одновременной обработки большого массива
хроматограмм по всем подключенным базам масс-спектров, в том числе и
внешним пользовательским;

❑Квалификация объекта исследования;

❑Гибкая система формирования отчетов об идентификации.
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Реестры лекарственных средств
•РЛС 22 стран. Список 
постоянно расширяется.

•Поиск по МНН, названию препарата, 
стране регистрации и т.д.

•Информация о составе 
фармпрепаратов.









WEB-сервисы АИПСИН
Доступ к WEB-сервисам предоставляется на НЕКОММЕРЧЕСКОЙ основе





Наши контакты


